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One®

O exame “FoundationOne®" utiliza a

[o]p

tecnologia de sequenciamento de nova
geracdo (NGS) para analisar mais de 300
genes associados ao cdncer, oferecendo uma
visdo abrangente do perfil genémico do tumor.
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FoundationOne®

O EXAME

O foundationOne € um

perfil gendbmico capaz de
identificar, com grande
precisdo alteracdes genéticas
que podem influenciar a
escolha de tratamentos
direcionados para tumores
solidos, como mutacdes,
insergdes, delecdes e
rearranjos cromossomicos,
permitindo uma abordagem
personalizada no tratamento
oncologico.

s | METODO

' NGS para avaliagc&o simulténea
de mais de 300 genes e
introns de 36 genes, com uma
profundidade de cobertura
media superior a 500 vezes. Cada
leitura (read) coberta
representa um unico fragmento
de DNA, o que permite a
deteccdo altamente sensivel
e especifica de alteracdes
gendmicas que ocorrem em
baixas frequéncias devido &
heterogeneidade tumoral, &

baixa pureza do tumor e/ou a

amostras de tecido pequenas.
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FoundationOne®

TIPO DE AMOSTRA
Amostra de tecido tumoral
(bloco de parafina ou bidpsias
por agulha grossa ou fina).

GENES ANALISADOS

324 genes e rearranjos génicos
selecionados, bem como
assinaturas genémicas incluindo
instabilidade de microssatélites

(MSI) e carga de mutagdo

tumoral (TMB), usando o DNA
isolado de espécimes de tecido
tumoral embebidos em parafina
e fixados com formalina (FFPE).
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FoundationOne®

INDICAGAO

» Recomendado para pacientes oncoldgicos com tumores solidos, visando identificar
mutacdes que influenciam a escolha da terapia-alvo mais adequada.

» Auxilia na previs@o da resposta ao tratamento personalizado.

DIFERENCIAIS

» O teste é capaz de detectar com alta sensibilidade e precisdo em um Unico ensaio
variantes de nucleotideo unico (SNVs), variantes de nimero de copias (CNVs), indels
(insercdes e delecdes), variantes de splicing, fusdes génicas e biomarcadores emergentes
de imunoterapia que dependem da andlise de multiplos loci génicos como TMB e MSI.

» Painel genético completo que permite uma abordagem baseada em genes relacionados
a diversos tipos de cdncer (mama, ovadrio, pulmdo, colorretal, préstata, tireoide,
melanoma, gdstrico, urotelial, dentre outros), capaz de fornecer alta sensibilidade e
especificidade para variantes somdticas de baixa frequéncia em 324 genes.

» Laudo claro e interpretativo: Os resultados do teste sd@io fornecidos em um relatdrio
interpretativo, tanto em coépia impressa quanto eletrénica. Se uma alteracdo relevante
for encontrada em qualquer um dos genes listados, o relatdério identificard o gene e a
alteragéo e fornecerd uma interpretagdo especifica relacionada ao tumor do paciente.

» Assessoria cientifica especializada disponivel para discussdo de resultados e laudos,

via telefone ou e-mail.

Para saber mais, entre

em contato por um
dos nossos canais.

Customer Service
C 4020-2175 O (31) 4020-2175 @& labtolabpardini.com.br
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